fj^y for the Elected Office (EO/US) 

PATENT COOPERATION TREATY 



PCT/EP98/05129 



From the INTERNATIONAL BUREAU 



PCT 

NOTIFICATION OF THE RECORDING 
OF A CHANGE 

(PCT Rule 92bis.1 and 
Administrative Instructions, Section 422) 



Date of mailing (day/mo nth/year) 
31 May 1999 (31.05.99) 



Applicant's or agent's file reference 

9515-Biotecon 



International application No. 

PCT/EP98/05129 



To: 



BOETERS, Hans, D. 
Bereiteranger 15 
D-81541 Munchen 
ALLEMAGNE 



IMPORTANT NOTIFICATION 



International filing date (day/mo nth/year) 
12 August 1998(12.08.98) 



. The following indications appeared on record concerning: 

X] the applicant □ the inventor Q the agent 



Name and Address 

^gTieSMo^llSC^KKLUNG UNO 

CONSULTING MBH 
Gustav-Meyer-Allee 25 
D-13355 Berlin 
Germany 



j | the common representative 
State of Nationality j State of Residence 

DE I DE 



Telephone No. 



Facsimile No. 



Teleprinter No. 



2. The mternationa. Bureau hereby notifies the appjicant that the fo.lowing change Has aeen "!^*\ 

□ the name [x] the address \_J the nationality |_J the residence 



| | the person 



Name and Address 

llgTlgSKo^G^^KLUNG UNO 

CONSULTING MBH 
Tegeler Weg 33 
D-10589 Berlin 
Germany 



3. Further observations, if necessary: 

4. A copy of this notification has been sent to: 
| x| the receiving Office 

| [ the International Searching Authority 

[")(] the International Preliminary Examining Authority 



The International Bureau of WIPO 
34, chemin des Colombettes 
121 1 Geneva 20, Switzerland 

Facsimile No.: (41-22) 740.1^35 



State of Nationality 
DE 



State of Residence 
DE 



Telephone No. 



Facsimile No. 



Teleprinter No. 



[ | the designated Offices concerned 
["X| the elected Offices concerned 

□ 



S. Baharlou 

Telephone No,: (41-22) 338.83.38 



Form PCT/IB/306 (March 1994) 



PCT/EP98/05129 



PATENT COOPERATION TRUTY 

From the INTERNATIONAL BUREAU 



PCT 

NOTIFICATION OF ELECTION 

(PCT Rule 61.2) 


To: 

United States Patent and Trademark 

Office 

(Box PCT) 

Crvstal Plaza 2 

Washington, DC 20231 

ETATS-UNIS D'AMERIGUE 

in its capacity as elected Office 


Date of mailing (day/month/year) 
27 April 1999 (27.04.99) 




International application No. 

PCT/EP98/05129 


Applicant's or agent's file reference 

9515-Biotecon 


International filing date (day/month/year) 

12 August 1998 (12.08.98) 


Priority date (day/month/year) 

12 August 1997 (12.08.97) 


Applicant 

BERGHOF, Cornelia et al 



1. The designated Office is hereby notified of its election made: 



X in the demand filed with the International Preliminary Examining Authority on: 
12 March 1999 (12.03.99) 

| | in a notice effecting later election filed with the International Bureau on: 



2. The election | X | was 

| | was not 

made before the expiration of 1 9 months from the priority date or, where Rule 32 applies, within the time limit under 
Rule 32.2(b). 



The International Bureau of WIPO 


Authorized officer 




34, chemin des Colombettes 


R. E. Stoffel 


1211 Geneva 20, Switzerland 




Facsimile No.: (41-22) 740.14.35 


Telephone No.: (41-22) 338.83.38 



Form PCT/IB/331 (July 1992) 



2587395 



VERTHfcUBER DIE INTERNATIONALE MuMVIM EN ARBEIT 



ITWE! 



AUF DEM GEBIET DES PATENTWESENS 

PCT 

INTERNATIONALER RECHERCHENBERICHT 

(Artikel 18 sowie Regeln 43 und 44 PCT) 



Aktenzeichen des Anmelders Oder Anwalts 

9515-Biotecon 


WEITERES siehe Mitteilung uber die Ubermittlung des internati.onalen 

Recherchenberichts (Formblatt PCT/1SA/220) sowie, soweit 
VORGEHEN zutreffend, nachstehender Punkt 5 


Internationales Aktenzeichen 

PCT/EP 98/05129 


Internationales Anmeldedatum 
(Tag/Monat/Jahr) 

12/08/1998 


(Fruhestes) Prioritatsdatum (Tag/Monat/Jahr) 

12/08/1997 


Anmeider 

BIOTECON GESELLSCHAFT FUER BIOTECHNOLOG . . . et al . 



Dieser international Recherchenbericht wurde von der International Recherchenbehorde erstellt und wird dem Anmeider gemaB 
Artikel 18 ubermittelt. Eine Kopie wird dem Internationalen Buro ubermittelt 

Dieser Internationale Recherchenbericht umfaBt insgesamt _3 Blatter. 

|X~| Dariiber hinaus liegt ihm jeweiis eine Kopie der* in diesem Bericht genannten Unterlagen zum Stand der Technik bei. 



1. Grundlage des Berichts 

a 



5. 



6. 



Hinsichtlich der Sprache ist die internationale Recherche auf der Grundlage der internationalen Anmeldung in der Sprache 
durchgefGhrt worden, in der sie eingereicht wurde, sofern unter diesem Punkt nichts anderes angegeben ist. 

j [ Die Internationale Recherche ist auf der Grundlage einer bei der Behorde eingereichten Ubersetzung der internationalen 
Anmeldung (Regel 23.1 b)) durchgefGhrt worden. 

Hinsichtlich der in der internationalen Anmeldung offenbarten Nucieotid- und/ocler Aminosauresequenz ist die internationale 
Recherche auf der Grundlage des Sequenzprotokolls durchgefuhrt worden, das 
| | in der internationalen Anmeidung in Schriflicher Form enthalten ist. 

| | zusammen mit der internationalen Anmeidung in computerlesbarer Form eingereicht worden ist. 

[X] bei der Behorde nachtraglich in schriftlicher Form eingereicht worden ist. 

[X] bei der Behorde nachtraglich in computerlesbarer Form eingereicht worden ist. 

|X~| Die Erkiarung, daB das nachtraglich eingereichte schrittliche Sequenzprotokoli nicht uber den Offenbarungsgehait der 
internationalen Anmeldung im Anmeldezeitpunkt hinausgeht, wurde vorgelegt 

| | Die Erkiarung, daG die in computerlesbarer Form erfaftten Informationen dem schriftlichen Sequenzprotokoli entsprechen, 
wurde vorgelegt. 

| | Bestimmte Anspruche haben sich als nicht recherchierbar erwiesen (siehe Feld I). 
| | Mangelnde Einheitlichkeit der Erfindung (siehe Feld II) 



Hinsichtlich der Bezeichnung der Erfindung 

[ | wird der vom Anmeider eingereichte Wortlaut genehmigt. 
[X] wurde der Wortlaut von der Behorde wie folgt festgesetzt: 

NUKLEINSAUREMOLEKULSATZ FUR SALMONELLA-NACHWEIS, NUKLEINSAUREN, KIT UND 
VERWENDUNG 

Hinsichtlich der Zusammenfassung 

Fy] wird der vom Anmeider eingereichte Wortlaut genehmigt. 

wurde der Wortlaut nach Regel 38.2b) in der in Feld III angegebenen Fassung von der Behorde festgesetzt Der 
| | Anmeider kann der Behorde innerhalb eines Monats nach dem Datum der Absendung dieses internationalen 

Recherchenberichts eine Stellungnahme vorlegen. 



Folgende Abbiidung der Zeichnungen ist mit der Zusammenfassung zu veroffentlichen: Abb. Nr. .._ - 
[ | wie vom Anmeider vorgeschlagen 

| | weil der Anmeider selbst keine Abbiidung vorgeschlagen hat. 
| | weil diese Abbiidung die Erfindung besser kennzeichnet. 



keine der Abb. 



Formblatt PCT/ISA/210 (Blatt 1) (Juli 1998) 



R NATIONAL SEARCH REPORT 

'formation on patent family members 



International Application No 

PCT/EP 98/05129 



Patent document 
cited in search report 



Publication 
date 



Patent family 
member(s) 



Publication 
date 



EP 0314294 



03-05-1989 



US 
AT 
AU 
DE 
DE 
DK 
FI 
JP 



5089386 
110419 
2213488 
3851200 
3851200 
503888 
884164 
1304899 



EP 0335633 A 



04-10-1989 



AT 
DE 
DE 
JP 
US 



122103 T 
68922428 D 
68922428 T 
2150300 A 
5658726 A 



18-02-1992 

15- 09-1994 

16- 03-1989 
29-09-1994 
23-03-1995 
13-03-1989 
12-03-1989 
08-12-1989 



15-05- 
08-06- 
25-01- 
08-06- 
19-08- 



1995 
1995 
1996 
1990 
1997 



EP 0479117 A 



08-04-1992 



AU 
AU 
CA 
JP 
US 
US 



657491 B 
8489591 A 
2052822 A 
6090799 A 
5620847 A 



5635348 A 



16-03- 
09-04- 
06-04- 
05-04- 
15-04- 
03-06- 



1995 
1992 
1992 
1994 
1997 
1997 



EP 0721989 A 



17-07-1996 



FR 
CA 
CN 
JP 
US 



2729392 A 
2167354 A 
1148625 A 
8317798 A 
5824795 A 



19- 07- 
17-07- 
30-04- 
03-12- 

20- 10- 



1996 
1996 
1997 
1996 
1998 



WO 9500664 A 



05-01-1995 



AT 
AU 
CA 
DE 
DE 
DK 
EP 
FI 
JP 
NO 



160822 T 
6975694 A 
2164941 A 
69407187 D 
69407187 

707659 
0707659 

956052 
8510386 

955119 



T 
T 
A 
A 
T 
A 



15-12- 
17-01- 
05-01- 
15-01- 
07-05- 
12-01- 
24-04- 
15-12- 
05-11- 
15-12- 



1997 
1995 
1995 
1998 
1998 
1998 
1996 
1995 
1996 
1995 



Form PCT/ISA/210 (patent family annex) (July 1992) 



INTERNATION^MLR RECHERCHENBERICHT t „ , „ 

-^^hiternatlonales Aktenzeichen 

PCT/EP 98/05129 

A. KLASSIFIZIERUNG DES ANMELDUNGSGEGENSTANDES 

IPK 6 C12Q1/68 



Nach der Internationalen Patentklassifikation (IPK) oder nach der nationalen Klassifikation und der IPK 

B, RECHERCHfERTE GEBfETE 

Recherchierter Mindestprufstoff (Klassifikationssystem und Klassifikationssymbole ) 

IPK 6 C12Q 



Recherchierte aber nicht zum Mindestprufstoff gehorende Veroffentlichungen, soweit diese unterdie recherchierten Gebiete fallen 



Wahrend der internationalen Recherche konsultierte elektronische Datenbank (Name der Datenbank und evtl. verwendete Suchbegriffe) 



C. ALS WESENTLICH ANGESEHENE UNTERLAGEN 



Kategorie 0 Bezeichnung der Veroffentlichung, soweit erforderlich unter Angabe der in Betracht kommenden Teile 



Betr. Anspruch Nr. 



EP 0 314 294 A (GENE TRAK SYSTEMS) 

3. Mai 1989 

siehe Seite 3, Spalte 4, Zeile 50 - Seite 
6, Spalte 9 

EP 0 335 633 A (INTEGRATED GENETICS INC) 

4. Oktober 1989 

siehe Seite 6, Spalte 9 - Seite 9, Spalte 
16; Anspriiche 1-7 

EP 0 479 117 A (HOFFMANN LA ROCHE) 
8. April 1992 
siehe Bei spiel I 

EP 0 721 989 A (PASTEUR INSTITUT ;INST NAT 
SANTE RECH MED (FR)) 17. Jul i 1996 



1-5 



1-5 



1-5 



1-5,7,8, 

10-15, 

17-22 



siehe Tabelle III 



-/- 



Weitere Veroffentlichungen sind der Fortsetzung von Feld C zu 
entnehmen 



Siehe Anhang Patentfamilie 



° Besondere Kategorien von angegebenen Veroffentlichungen : 
"A" Veroffentlichung, die den allgetneinen Stand der Technik definiert, 
aber nicht als besonders bedeutsam anzusehen ist 

"E" alteres Dokument, das jedoch erst am oder nach dem internationalen 
Anmeldedatum veroffentiicht worden ist 

"L" Veroffentlichung, die geeignet ist, einen Prioritatsanspruch zweifelhaft er- 
scheinen zu lassen, oder durch die das Veroffentlichungsdatum einer 
anderen im Recherchenbericht genannten Verbffentlichung belegt werden 
soli oder die aus einem anderen besonderen Grund angegeben ist (wie 
ausgefuhrt) 

"O" Veroffentlichung, die sich auf eine mundliche Offenbarung, 

eine Benutzung, eine Aussteilung oder andere MaRnahmen bezieht 
"P" Veroffentlichung, die vor dem internationalen Anmeldedatum, aber nach 



"T" Spatere Veroffentlichung, die nach dem internationalen Anmeldedatum 
oder dem Prioritatsdatum veroffentlicht worden ist und mit der 
Anmeldung nicht kollidtert, sondern nur zum Verstandnis des der 
Erfindung zugrundeliegenden Prinzips oder der ihr zugrundeliegenden 
Theorie angegeben ist 

"X" Veroffentlichung von besonderer Bedeutung; die beanspruchte Erfindung 
kann ailein aufgrund dieser Veroffentlichung nicht als neu oder auf 
erfinderischer Tatigkeit beruhend betrachtet werden 

"Y" Verbffenttichung von besonderer Bedeutung; die beanspruchte Erfindung 
kann nicht als auf erfinderischer Tatigkeit beruhend betrachtet 
werden, wenn die Veroffentlichung mit einer oder mehreren anderen 
Veroffentlichungen dieser Kategorie in Verbindung gebracht wird und 
diese Verbindung fur einen Fachmann naheliegend ist 

"&" Veroffentlichung, die Mitglied derselben Patentfamilie ist 



Datum des Abschiusses der internationalen Recherche 

12. Marz 1999 


Absendedatum des internationalen Recherchenberichts 

22/03/1999 


Name und Postanschrift der Internationalen Recherchenbehorde 
Europaisches Patentamt, P.B. 5818 Patentlaan 2 
NL - 2280 HV Rijswijk 
Tel. (+31-70) 340-2040, Tx. 31 651 epo nl, 
Fax: (+31-70) 340-3016 


Bevollmachtigter Bediensteter 

Osborne, H 
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INTERNATION/y*R RECHERCHENBERICHT 



iternationales Aktenzeichen 

PCT/EP 98/05129 



C.(Fortsetzung) ALS WESENTLICH ANGESEHENE UNTERLAGEN 



Kategorie 0 



Bezeichnung der Veroffentlichung, soweit erforderlich unter Angabe der in Betracht kommenden Teile 



WO 95 00664 A (HOLMES MICHAEL JOHN 
;BI0TEKN0L0GISK INST (DK); OLSEN JOHN 
ELMERDAH) 5. Januar 1995 
in der Anmeldung erwahnt 
siehe Tabelle II 



Betr. Anspruch Nr. 



1-5,7,8, 

10-15, 

17-22 



Formblatt PCT/ISA/21 0 (Fortsetzung von Blatt 2) (Juti 1992) 
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PATENT COOPERATION TREATY 

PCT 



Reived 



INTERNATIONAL PRELIMINARY EXAMINATION REPORT 

(PCT Article 36 and Rule 70) vum 



Applicant's or agent's file reference 
9515-Biotecon 


irtTD-rxTiro A^Tir\M ^ee Notification of Transmittal of International 
FOR FURTHER ACTION p re i iniinary Examination Report (Form PCT/IPEA/416) 


International application No. 

PCT/EP98/05129 


International filing date (day/month/year) 
12 August 1998 (12.08.1998) 


Priority date (day/month/year) 

12 August 1997(12.08.1997) 



International Patent Classification (IPC) or national classification and IPC 
C12Q 1/68 



Applicant 

BIOTECON GESELLSCHAFT FUR BIOTECHNOLOGISCHE ENTWICKLUNG UND CONSULTING 

MBH 



This international preliminary examination report has been prepared by this International Preliminary Examining 
Authority and is transmitted to the applicant according to Article 36. 



This REPORT consists of a total of , 



. sheets, including this cover sheet. 



^7 This report is also accompanied by ANNEXES, i.e., sheets of the description, claims and/or drawings which have 



been amended and are the basis for this report and/or sheets containing rectifications made before this Authority 
(see Rule 70.16 and Section 607 of the Administrative Instructions under the PCT). 



These annexes consist of a total of _ 



sheets. 



3. This report contains indications relating to the following items: 



I 

II 
III 
IV 

V 

VI 
VII 
VIII 



□ 
□ 
□ 



□ 
El 



Basis of the report 
Priority 

Non-establishment of opinion with regard to novelty, inventive step and industrial applicability 
Lack of unity of invention 

Reasoned statement under Article 35(2) with regard to novelty, inventive step or industrial applicability; 
citations and explanations supporting such statement 

Certain documents cited 

Certain defects in the international application 

Certain observations on the international application 



Date of submission of the demand 

12 March 1999 (12.03.1999) 


Date of completion of this report 

08 December 1999 (08.12.1999) 


Name and mailing address of the IPEA/EP 
European Patent Office 
D-80298 Munich, Germany 

Facsimile No. 49-89-2399-4465 


Authorized officer 
Telephone No. 49-89-2399-0 



Form PCT/IPEA/409 (cover sheet) (January 1994) 



INTERNATIONAL PRELIMINARY EXAMINATION REPORT 



International application No. 

PCT/EP98/05129 



I. Basis of the report 



1 . This report has been drawn on the basis of {Replacement sheets which have been furnished to the receiving Office in response to an invitation 
under Article 14 are referred to in this report as "originally filed" and are not annexed to the report since they d^^^cj^tg^^ojndpepts.y 

| | the international application as originally filed. 

the description, pages , as originally filed, 

pages , filed with the demand, 

pages , filed with the letter of 

pages , filed with the letter of 



2333 

recti center iwmm 



m the 



claims, 



Nos. 
Nos. 
Nos. 
Nos. 
Nos. 



1-21 



, as originally filed, 

, as amended under Article 19, 

, filed with the demand, 

, filed with the letter of 29 October 1999 (29 A 0.1999) 
, filed with the letter of 



| | the drawings, sheets/fig , 
sheets/fig 
sheets/fig 
sheets/fig 



, as originally filed, 
, filed with the demand, 
, filed with the letter of 
, filed with the letter of 



2. The amendments have resulted in the cancellation of: 

I 1 the description, pages 

[X] the claims, Nos. 22 



1 1 the drawings, sheets/fig 



^ I I This report has been established as if (some of) the amendments had not been made, since they have been considered 
* ' — ' to go beyond the disclosure as filed, as indicated in the Supplemental Box (Rule 70.2(c)). 

4. Additional observations, if necessary: 



Form PCT/IPEA/409 (Box I) (January 1994) 



INTERNATIONAL PRELIMINARY EXAMINATION REPORT 



Ernational application No. 
PCT/EP 98/05129' 



V. Reasoned statement under Article 35(2) with regard to novelty, inventive step or industrial applicability; fiJlf, 
citations and explanations supporting such statement 



1 . Statement 

Novelty (N) 

Inventive step (IS) 
Industrial applicability (I A) 



Claims 
Claims 

Claims 
Claims 

Claims 
Claims 



1-6, 8 



7, 9-21 



1-7, 9-21 



YES 
NO 
YES 
NO 



1-21 



YES 
NO 



Citations and explanations 

Reference is made to the following documents: 

Dl = WO-A-95/00664 
D2 = EP-A-0 314 294 
D3 = EP-A-0 335 633 
D4 = EP-A-0 479 117. 

1) The subject matter of Claims 7, and 9-21 is not 
novel (PCT Article 33(2)). 

WO-A-95100664 (Dl) describes a set of 
oligonucleotides, the use of which allows 
identification of nearly all the Salmonella 
subspecies mentioned in Claim 1 (see Tables 2, 4, 6, 
7 and Example 2) . Said oligonucleotides stem from a 
conserved region of the genome of Salmonella (page 
2, line 34, to page 3, line 4). Some of the 
oligonucleotides belonging to this set are marked. A 
kit containing the above-mentioned oligonucleotides 
is also described in Dl (Claims 15-19) . 

Product novelty depends solely on features of the 
product and not on its production process. 
Therefore, the subject of Claim 16 is the same as 



Form PCT/IPEA/409 (Box V) (January 1994) 



INTERNATIONAL PRELIMINARY EXAMINATION REPORT 



^national application No. 
PCT/EP 98/05129 



that of Claim 15 and lacks novelty for the same 
reasons. Moreover, the oligonucleotides described in 
Dl are produced synthetically (page 12, lines 10- 
17) . 



The fact that the primers described in Dl are 
covered by the subject matter of Claim 1 is 
confirmed by Claim 5, for example. Moreover, Claims 
1-3 relate to a set of nucleic acid molecules that 
permit identification of the representatives of the 
7 Salmonella subspecies listed: a single molecule 
does not need to be characterized by this feature. 



Therefore, Dl anticipates the novelty of Claims 7 
and 9-21. 



2) The subject matter of Claims 1-6 and 8 is novel (PCT 
Article 33(2)) because Dl shows that two out of 148 
Salmonella strains were not detected (Tab. 2) . 



3) The basic problem addressed by the invention can 

thus be seen as the developing of a better process 
than that described in Dl for identifying Salmonella 
strains . 

The results given in the description (page 14, line 
1, to page 29) show that this problem has been 
apparently solved. 

However, the subject matter of Claims 1-6 is 
characterized only by the result to be achieved. 
Such claims are allowed only if there is no other 
possibility for claiming the invention without 
unjustifiably restricting the scope of protection 
(see Guidelines, III, 4.7). 

In this case, such a possibility exists in Claim 8 
(see the discussion about Claim 8 (Box V.4 below)). 



Form PCT/IPEA/409 (BoxV) (January 1994) 



INTERNATIONAL PRELIMINARY EXAMINATION REPORT 



^Irnational application No. 
PCT/EP 98/05129 



Furthermore, the closest prior art, Dl, is very- 
close to the invention: therefore, the above- 
mentioned result cannot be considered surprising at 
all. The process to which Claims 1-3 refer appears 
to be the same as the one in Dl (see page 2, line 22 
to page 3, line 16) or D2-D4 (see the passage 
mentioned in the search report) . 
Hence, Claims 1-6 lack an inventive step (PCT 
Article 33 (3) ) . 

4) The invention can be characterized by the selection 
of specific oligonucleotides, as in Claim 8. 
The selection of the sequences mentioned in Claim 8 
is not suggested by the documents mentioned in the 
search report. Moreover, the claimed sequences solve 
the above-described problem (application, pages 14- 
29) . Consequently, an inventive step is recognized 
and Claim 8 satisfies the requirements of PCT 
Article 33. 



Form PCT/IPEA/409 (BoxV) (January 1994) 



INTERNATIONAL PRELIMINARY EXAMINATION REPORT 



inBnational application No. 
PCT/EP 98/05129 



VII. Certain defects in the international application 



The following defects in the form or contents of the international application have been noted: 



Contrary to the requirements of PCT Rule 
5.1(a) (ii) , the description mentions neither 
documents D2-D4 nor the pertinent prior art 
disclosed therein . 



Form PCT/IPEA/409 (Box VII) (January 1994) 



INTERNATIONAL PRELIMINARY EXAMINATION REPORT 



VIII. Certain observations on the international application 

The following observations on the clarity of the claims, description, and drawings or on the question whether the claims are fully 
supported by the description, are made: 

1) Claims 8, 5 and 21 do not satisfy the requirements 
of PCT Article 6 due to a lack of clarity, 

1.1) Claim 8 is unclear because, as already noted in Box 
V(l), its subject matter is not described by the 
functional feature of identification of all the 
representatives of the Salmonella subspecies listed 
in Claims 1-3. Therefore, the scope of protection of 
the claim is not precisely defined because it could 
include the entire DNA of Salmonella . 

1.2) Claims 1-20 relate solely to the identification of 
representatives of the Salmonella enterica 
subspecies listed in Claims 1-3: the expression "in 
particular" in Claim 21 should therefore have been 
deleted. 

1.3) The claims must relate to technical features and be 
clear without taking the description or other 
documents into consideration. Therefore, Claim 5 
should be amended so that the fragments are defined 
by their sequence and not by the mention of another 
document . 
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Form PCT/IPEA/409 (Box VIII) (January 1994) 
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R DIE INTERNATIONALE ZUSAWTM EN ARBEIT AUF DEM 
GEBIET DES PATENTWESENS 



RECO 1 3 DEC 1999 



WiPO pct" 



Akt^izeichen des Anmelders oder Anwalts 
9515-Biotecon 


siehe Mitteilung uber die Obersendung des internationalen 
WEITERES VORGEHEN vorlaufigen Prufungsbericht (Forrnblatt PCT/IPEA/416) 


Internationales Aktenzeichen 
PCT/EP98/05129 


Internationales Anrr\e\dediaturr\(Tag/Monat/Jahr) 
12/08/1998 


Prioritatsdatum (Tag/Monat/Tag) 
12/08/1997 



PCT 

ERNATIONALER VORLAUFIGER PRUFUNGSHbHIUHf 

(Artikel 36 und Regel 70 PCT) 



Internationale Patentklassfficatton (IPK) oder nattonale Klassifikation und IPK 
C12Q1/68 



Anmelder 

BIOTECON GESELLSCHAFT FUER BIOTECHNOLOG... et al. 



1 . Dieser Internationale voriaufige Prufungsbericht wurde von der mit der internationale vorlaufigen Prufung beauftragte 
Behorde erstellt und wird dem Anmelder gemaB Artikel 36 Qbermittelt. 



2. Dieser BERICHT umfaGt insgesamt 6 Blatter einschlieBlich dieses Deckblatts. 



K! AuBerdem liegen dem Bericht ANLAGEN bei; dabei handelt es sich urn Blatter mit Beschreibungen, Anspruchen 
und/oder Zeichnungen, die geandert wurden und diesem Bericht zugrunde liegen, und/oder Blatter mit vor dieser 
Behorde vorgenommenen Berichtigungen (siehe Rege! 70.16 und Abschnitt 607 der Verwaltungsrichtlinien zum PCT). 



Diese Anlagen umfassen insgesamt 9 Blatter. 



3. Dieser Bericht enthait Angaben zu folgenden Punkten: 

I E9 Grundlage des Berichts 

II □ Prioritat 

III □ Keine Erstellung eines Gutachtens uber Neuheit, erfinderische Tatigkeit und gewerbliche Anwendbarkeit 

IV □ Mangelnde Einheitlichkeit der Erfindung 

V H Begrundete Feststellung nach Artikel 35(2) hinsichtlich der Neuheit, der erfinderische Tatigkeit und der 

gewerbliche Anwendbarkeit; Unterlagen und Erklarungen zur Stutzung dieser Feststellung 

VI □ Bestimmte angefuhrte Unterlagen 

VII S Bestimmte Mangel der internationalen Anmeldung 

VIII S Bestimmte Bemerkungen zur internationalen Anmeldung 



Datum. der Einreichung des Antrags 
12/03/1999 


Datum der Fertigstellung dieses Berichts 

0 8. 12. 99 


Name und Postanschrift der mit der internationalen vorlaufigen 
Prufung beauftragten Behorde: 

^ Europaisches Patentamt 
Jjffl D-80298 Munchen 
zdf' Tel. +49 89 2399 - 0 Tx: 523656 epmu d 
Fax: +49 89 2399 - 4465 


Bevollmachtigter Bediensteter 

f Is 

Luzzatto, E W § 

\ J/ 

Tel. Nr. +49 89 2399 8169 



Forrnblatt PCT/I PEA/409 (Deckblatt) (Januar 1994) 



INTERNATIONALER VORLAUFIGER . 

PRUFUNGSBERICHT Internationales Aktenzeichen PCT/EP98/051 29 



I. Grundlage des Berichts 

1 . Dieser Bericht wurde erstellt auf der Grundlage (Ersatzblatter, die dem Anmeldeamt auf eine Aufforderung nach 
Artikel 14 hin vorgelegt warden, gelten im Rahmen dieses Berichts afs "ursprunglich eingereicht" und sind ihm 
nicht beigefugt, well sie keine Anderungen enthalten.): 

Beschreibung, Seiten: 

1-29 ursprungiiche Fassung 

Patentanspruche, Nr.: 

1 -21 eingegangen am 1 5/1 1/1 999 mit Schreiben vom 29/10/1 999 



2. Aufgrund der Anderungen sind folgende Unterlagen fortgefallen: 

□ Beschreibung, Seiten: 

IS Anspruche, Nr.: 22 

□ Zeichnungen, Blatt: 

3. □ Dieser Bericht ist ohne Berucksichtigung (von einigen) der Anderungen erstellt worden, da diese aus den 

angegebenen Griinden nach Auffassung der Behorde uber den Offenbarungsgehalt in der ursprunglich 
eingereichten Fassung hinausgehen (Regel 70.2(c)): 



4. Etwaige zusatzliche Bemerkungen: 



V. Begrundete Feststellung nach Artikel 35(2) hinsichtlich der Neuheit, der erfinderischen Tatigkeit und der 
gewerblichen Anwendbarkeit; Unterlagen und Erklarungen zur Stutzung dieser Feststellung 

1. Feststellung 

Neuheit (N) Ja: Anspruche 1-6,8 

Nein: Anspruche 7,9-21 

Erfinderische Tatigkeit (ET) Ja: Anspruche 8 

Nein: Anspruche 1-7,9-21 

Gewerbliche Anwendbarkeit (GA) Ja: Anspruche 1-21 

Nein: Anspruche 

2. Unterlagen und Erklarungen 
siehe Beiblatt 



Formblatt PCT/IPEA/409 (Felder I- VIII, Blatt 1) (Januar 1994) 
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PRUFUNGSBERICHT Internationales Aktenzeichen PCT/EP98/051 29 



VII. Bestimmte Mangel der international Anmeldung 

Es wurde festgestellt, daB die internationale Anmeldung nach Form oder Inhalt folgende Mangel aufweist: 
siehe Beiblatt 

VIII. Bestimmte Bemerkungen zur internationalen Anmeldung 

Zur Klarheit der Patentanspruche, der Beschreibung und der Zeichnungen oder zu der Frage, ob die Anspruche 
in vollem Umfang durch die Beschreibung gestutzt werden, ist foigendes zu bemerken: 

siehe Beiblatt 



Formbiatt PCT/IPEA/409 (Felder l-VHI, Blatt2) (Januar 1994) 
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PUNKT V 

Es wird auf die folgenden Dokumente verwiesen: 

Dl: WO 95 00664 
D2: EP-A-0 314 294 
D3: EP-A-0 335 633 
D4: EP-A-0 479 117 



1) Der Gegenstand der Anspruche 7, 9-21 ist nicht neu (Art. 33(2) PCT). 

WO-A-9500664 (D1) beschreibt einen Satz von Oligonucleotide^ dessen 
Verwendung den Nachweis von fast all den Salmonella Subspezien erlaubt, die in 
Anspruch 1 erwahnt sind (siehe Tab. 2, 4, 6, 7 und Beisp. 2). Die genannten 
Oligonucleotide stammen aus einer konservierten Region des Genoms von 
Salmonella (S. 2, Z. 34-S. 3, Z. 4). Einige zum Satz gehdrende Oligonucleotide 
sind markiert. Auch ein die obengenannten Oligonucleotide enthaltendes Kit ist in 
D1 beschrieben (Anspruche 15-19). 

Die Neuheit eines Produktes ist lediglich von seinen Merkmalen abhangig und 
nicht von dessen Produktionsverfahren. Deswegen ist der Gegenstand des 
Anspruchs 16 derselbe wie der des Anspruchs 15, und mangelt an Neuheit aus 
demselben Grunden. Ausserdem sind die im D1 beschriebenen Oligonucleotide 
synthetisch hergestellt (S. 12, Z. 10-17). 

Die Tatsache, dass die in D1 beschriebenen Primer vom Gegenstand des 
Anspruchs 1 umfasst sind, wird z.B. von Anspruch 5 bestatigt. Uberdies beziehen 
sich Anspruche 1-3 auf einen Satz von Nucleinsauremolekulen, der den Nachweis 
der Vertreter von den 7 aufgelisteten Salmonella Subspezies erlaubt: ein 
einzelnes Molekiil braucht nicht durch dieses Merkmal gekennzeichnet zu sein. 

Deswegen nimmt D1 die Neuheit der Anspruche 7, 9-21 vorweg. 

2) Der Gegenstand der Anspruche 1-6 und 8 ist neu (Art. 33(2) PCT), denn D1 zeigt, 



Formblatt PCT/Beiblatt/409 {Blatt 1) (EPA- April 1997) 
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dass aus 148 getesteten Salmonella-Stammen 2 nicht nachgewiesen wurden 
(Tab. 2). 

3) Die der Erfindung zugrundeliegende Aufgabe kann daher gesehen werden als die 
Entwicklung eines im Vergleich zu dem im D1 beschriebenen verbesserten 
Verfahrens zum Nachweis von Salmonella-Stammen. 

Die in der Beschreibung gegebenen Ergebnisse (S. 14, Z. 1-S. 29) zeigen 
anscheinend, dass diese Aufgabe gelost worden ist. 

Jedoch ist der Gegenstand der Anspruche 1-6 lediglich durch das zu erhaltene 
Ergebnis gekennzeichnet. Solche Anspruche sind nur erlaubt, wenn es keine 
andere Moglichkeit gibt, die Erfindung zu beanspruchen, ohne den Schutzbereich 
ungerechtfertigt zu begrenzen (siehe Richtlinien, III, 4.7). 
In diesem Fall besteht eine solche Moglichkeit (siehe die Diskussion uber 
Anspruch 8 (Punkt V.4 hierunten)). Uberdies ist der nachste Stand der Technik D1 
sehr nah an der Erfindung: Deshalb kann keinerweise das obengenannte 
Ergebnis als iiberraschend betrachtet werden. Auch das Verfahren, auf das 
Anspruche 1-3 sich beziehen, scheint dasselbe zu sein, wie das in D1 (siehe S. 2, 
Z. 22-S. 3, Z. 16) oder D2-D4 (siehe die im Recherchenbericht erwahnten Stelle) 
beschriebene Verfahren. 

Anspruche 1-6 sind daher nicht erfinderisch (Art. 33(3) PCT). 

4) Die Erfindung kann durch die Auswahl bestimmter Oligonucleotide 
gekennzeichnet werden, wie in Anspruch 8. 

Die Auswahl der im Anspruch 8 erwahnten Sequenzen ist von den im 
Recherchenbericht erwahnten Dokumenten nicht nahegelegt. Uberdies losen die 
beanspruchten Sequenzen die obenbeschriebene Aufgabe (Anmeldung, S. 14- 
29). Eine erfinderische Tatigkeit ist somit anzuerkennen. 
Anspruch 8 erfullt somit die Erfordernisse des Art. 33 PCT. 

PUNKT VII 

Im Widerspruch zu den Erfordernissen der Regel 5.1 a) ii) PCT werden in der 
Beschreibung weder der in den Dokumenten D2-D4 offenbarte einschlagige Stand der 
Technik noch diese Dokumente angegeben. 
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PUNKT VIII 

1) Anspruche 8, 5 und 21 erfullen nich die Erfordernisse des Art, 6 PCT wegen 
mangelnder Klarheit. 

1.1) Anspruch 8 ist unklar, denn, wie im Punkt V(1) bereits bemerkt, ist sein 
Gegenstand nicht durch das funktionelle Merkmal des Nachweises von 
samtlichen Vertretern der in den Anspruchen 1-3 aufgelisteten Salmonella 
Subspezies. Deshalb ist der Schutzbereich des Anspruchs nicht genau definiert, 
weil er sogar die ganze DNA von Salmonella umfassen konnte. 

1 .2) Anspruche 1-20 beziehen sich ausschliessiich auf den Nachweis von Vertretern 
der in Anspruchen 1-3 aufgelisteten Salmonella enterica Subspezies: das Wort 
"insbesondere" in Anspruch 21 hatte deswegen gestrichen werden sollen. 

1.3) Die Anspruche mussen sich auf technische Merkmale beziehen und mussen klar 
sein, ohne dass man die Beschreibung oder andere Dokumente in Betracht 
Ziehen muss: deswegen sollte Anspruch 5 geandert werden, wobei die Fragmente 
durch ihre Sequenz definiert werden und nicht durch die Erwahnung eines 
anderen Dokuments. 



Fofmbtatt PCT/Beiblatt/409 (Blatt3) (EPA- April 1997) 




Patentanspruche 1 bis 2 1 
gemaB Artikel 34 PCT 

1. Satz von Nucleinsauremoleklilen, mit dem sich bei einem Ver- 
fahren zum Nachweis von Vertretern von Salmonella enterica 
subsp. enterica, salamae , arizonae , diarlzonae , houtenae, bongo- 
ri unci Indica samtliche Vertreter dieser Subspezies nachweisen 
lassen, dadurch gewinnbar, daB man 

(a) in an sich bekannter Weise mit Hilfe eines Nucleinsaure- 
Isolats eines Vertreters einer der genannten Salmonella 
enterica-Subspezies ein erstes Nucleinsauremoleklil (Nuclein- 
sauremoleklil 1) gewinnt oder ableitet, das sich spezifisch 
als Primer oder Sonde zum Nachweis dieses Vertreters oder 
weiterer oder aller Vertreter dieser einen Salmonella ente- 
rica-Subspezies und gegebenenf alls zusatzlich von Vertretern 
weiterer Salmonella enterica-Subspezies eignet, 

(b) in an sich bekannter Weise mit Hilfe eines Nucleinsaure- 
Isolates eines anderen Vertreters einer der genannten Salmo- 
nella enterica-Subspezies ein zweites Nucleinsauremoleklil 
(Nucleinsauremoleklil 2) gewinnt oder ableitet, das sich spe- 
zifisch als Primer oder Sonde zum Nachweis dieses vertreters 
oder weiterer oder aller Vertreter dieser anderen Salmonella 
enterica-Subspezies und gegebenenf alls zusatzlich von Ver- 
tretern von weiteren der genannten Salmonella enterica- 
Subspezies eignet und 
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(c) sofern sich mit den gemaB (a) und (b) gewinnbaren oder ab» 
leitbaren Nucleinsauremoleklilen nicht bereits alle Vertreter 
der genannten Salmonella e/iterica-Subspezies nachweisen las- 
sen, die Gewinnung oder Ableitung von Nucleinsauremoleklilen 
gema/3 (a) und/oder (b) so lange fortsetzt, bis sich mit dem 
gewonnenen oder abgeleiteten Satz von Nucleinsauremoleklilen 
alle Vertreter der genannten Salmonella enterica-Subspezies 
nachweisen las sen , wobei 

(d) die Nucleinsaure-Isolate phylogenetisch konservierte Basen- 
sequenzen oder Bereiche dieser Basensequenzen umfassen oder 
darstellen, wobei 

(e) der Satz von Nucleinsauremoleklilen ausgehend von den 
Nucleinsauremoleklilen, die gemaB den Stufen (a) bis (d) ge- 
winnbar oder ableitbar sind, synthetisch und in zumindest 
zwei voneinander getrennten Syntheseansatzen hergestellt wur- 
den, wobei 

(f) die einzelnen Nucleinsauremoleklile oder einzelne der 
Nucleinsauremoleklile 

(i) an verschiedenen phylogenetisch konservierten Basense- 
quenzen oder 

(ii) an einundderselben phylogenetisch konservierten Basen- 
sequenz an sich nicht liberlappenden Sequenzbereichen 
oder 

(iii) an einundderselben phylogenetisch konservierten Basen- 
sequenz an sich liberlappenden Sequenzbereichen hybridi- 
sieren und wobei 

(g) der Satz fur ein einzelnes, fur mehrere seiner einzelnen 
oder fur jedes seiner einzelnen Nucleinsauremoleklile jeweils 
mindestens ein weiteres Nucleinsauremoleklil umfaBt, das in 
einem Bereich von mindestens 10 auf einanderf olgenden Nucleo- 
tiden ihrer Nucleotidketten in weniger als 100 %, aber zumin- 
dest in 80 % der Basensequenz libereinstimmt . 

2* Satz von Nucleinsauremoleklilen, mit dem sich bei einem Ver- 
fahren zum Nachweis von Vertretern von Salmonella enterlca 
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subsp. enterica, salamae , arizonae , diarizonae , houtenae, bongo- 
ri und indica samtliche Vertreter dieser Subspezies nachweisen 
lassen, dadurch gewinnbar, daB man 

(a) in an sich bekannter Weise mit Hilfe eines Nucleinsaure- 
Isolats eines Vertreters einer der genannten Salmonella 
enterica-Subspezies ein erstes Nucleinsauremolekul (Nuclein- 
sauremolekul 1) gewinnt oder ableitet, das sich spezifisch 
als Primer oder Sonde zum Nachweis dieses Vertreters oder 
weiterer oder aller Vertreter dieser einen Salmonella ente- 
rica-Subspezies und gegebenenf alls zusatzlich von Vertretern 
weiterer Salmonella enterica-Subspezies eignet, 

(b) in an sich bekannter Weise mit Hilfe eines Nucleinsaure- 
isolates eines anderen Vertreters einer der genannten Salmo- 
nella enterica-Subspezies ein zweites Nucleinsauremolekul 
(Nucleinsauremolekul 2) gewinnt oder ableitet, das sich spe- 
zifisch als Primer oder Sonde zum Nachweis dieses Vertreters 
oder weiterer oder aller Vertreter dieser anderen Salmonella 
enterica-Subspezies und gegebenenf alls zusatzlich von Ver- 
tretern von weiteren der genannten Salmonella enterica- 
Subspezies eignet und 

(c) sofern sich mit den gemaB (a) und (b) gewinnbaren oder ab- 
leitbaren Nucleinsauremolekulen nicht bereits alle Vertreter 
der genannten Salmonella enterica-Subspezies nachweisen las- 
sen, die Gewinnung oder Ableitung von Nucleinsauremolekulen 
gemaB (a) und/oder (b) so lange fortsetzt, bis sich mit dem 
gewonnenen oder abgeleiteten Satz von Nucleinsauremolekulen 
alle Vertreter der genannten Salmonella enterica-Subspezies 
nachweisen lassen, wobei 

(d) die Nucleinsaure-Isolate phylogenetisch konservierte Basen- 
seguenzen oder Bereiche dieser Basensequenzen umfassen oder 
darstellen, wobei 

(e) die einzelnen Nucleinsauremolekule oder einzelne der 
Nucleinsauremolekule 

(i) an verschiedenen phylogenetisch konservierten Basense- 
quenzen oder 
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(ii) an einundderselben phylogenetisch konservierten Basen- 
sequenz an sich nicht uberlappenden Sequenzbereichen 
oder 

(iii) an einundderselben phylogenetisch konservierten Basen- 
sequenz an sich uberlappenden Sequenzbereichen hybridi- 
sieren, wobei 

(f) der Satz fur ein einzelnes, fur mehrere seiner einzelnen 
oder fur jedes seiner einzelnen Nucleinsauremolekule jeweils 
mindestens ein weiteres Nucleinsauremolekul umfafit, das in 
einem Bereich von mindestens 10 auf einanderf olgenden Nucleo- 
tiden ihrer Nucleotidketten in weniger als 100 %, aber zumin- 
dest in 80 % der Basensequenz libereinstimmt , und wobei 

(g) der Saft von Nucleinsauremolekulen keine degenerierten Nu- 
cleinsauremolekule umf aJJt . 

3. Satz von Nucleinsauremolekulen, mit dem sich bei einem Ver- 
fahren zum Nachweis von Vertretern von Salmonella enterica 
subsp. enterica , salamae , arizonae r diarizonae , houtenae , bongo- 



ri und indica samtliche Vertreter dieser Subspezies nachweisen 
lassen, dadurch g-evrlruzbai: , daft man 

(a) in an sich bekannter Weise mit Hilfe eines Nucleinsaure- 
Isolats eines Vertreters einer der genannten Salmonella 
enterica-Subspezies ein erstes Nucleinsauremolekul (Nuclein- 
sauremolekul 1) gewinnt oder ableitet, das sich spezifisch 
als Primer oder Sonde zum Nachweis dieses Vertreters oder 
weiterer oder aller Vertreter dieser einen Salmonella ente- 
rics-Subspezies und gegebenenf alls zusatzlich von Vertretern 
weiterer Salmonella en terica-Subspezies eignet, 

(b) in an sich bekannter Weise mit Hilfe eines Nucleinsaure- 
Isolates eines anderen. Vertreters einer der genannten Salmo- 
nella enterica-Subspezies ein zweites Nucleinsauremolekul 
(Nucleinsauremolekul 2) gewinnt oder ableitet , das sich spe- 
zifisch als Primer oder Sonde zum Nachweis dieses Vertreters 
oder weiterer oder aller Vertreter dieser anderen Salmonella 
en terica-Subspezies und gegebenenf alls zusatzlich von Ver- 
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tretern von weiteren der genannten Salmonella enterica- 
Subspezies eignet und 

(c) sofern sich mit den gema!3 (a) und (b) gewinnbaren oder ab- 
leitbaren Nucleinsauremoleklilen nicht bereits alle Vertreter 
der genannten Salmonella enterica-Subspezies nachweisen las- 
sen, die Gewinnung oder Ableitung von Nucleinsauremoleklilen 
gemaB (a) und/oder (b) so lange fortsetzt, bis sich mit dem 
gewonnenen oder abgeleiteten Satz von Nucleinsauremolekiilen 
alle Vertreter der genannten Salmonella enterica-Subspezies 
nachweisen lassen, wobei 

(d) die Nucleinsaure-Isolate phylogenetisch konservierte Basen- 
seguenzen oder Bereiche dieser Basensequenzen umfassen oder 
darstellen, wobei 

(e) die einzelnen Nucleinsauremolekule oder einzelne der 
Nucleinsauremolekule 

(i) an verschiedenen phylogenetisch konservierten Basense- 
quenzen oder 

(ii) an einundderselben phylogenetisch konservierten Basen- 
sequenz an sich nicht uber lappenden Sequenzbereichen 
oder 

(iii) an einundderselben phylogenetisch konservierten Basen- 
sequenz an sich liberlappenden Sequenzbereichen hybridi- 
sieren, wobei 

(f) der Satz flir ein einzelnes, fur mehrere seiner einzelnen 
oder fur jedes seiner einzelnen Nucleinsauremolekule jeweils 
mindestens ein weiteres Nucleinsauremoleklil umfaBt, das in 
einem Bereich von mindestens 10 auf einanderf olgenden Nucleo- 
tiden ihrer Nucleotidketten in weniger als 100 %, aber zumin- 
dest in 80 % der Basensequenz ubereinstimmt und wobei 

(g) der Satz von Nucleinsauremoleklilen nur komplementierende 
Primer umfaBt. 

4. Satz nach Anspruch 1, 2 oder 3, dadurch gekennzeichnet, daB 
der Satz flir ein einzelnes, flir mehrere seiner einzelnen oder 
flir jedes seiner einzelnen Nucleinsauremolekule jeweils minde- 
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stens ein weiteres Nucleinsauremolekul umfaBt, das in einem Be- 
reich von mindestens 10 auf einanderf olgenden Nucleotiden ihrer 
Nucleotidketten in genau einer Basenposition vom anderen bzw. 
weiteren Nucleinsauremolekul abweicht, 

5. Sat 2 nach einem der vorhergehenden Ansprliche, dadurch greJcenn- 
zeichnet, dai3 er ein oder mehrere, jedoch nicht ausschlieBlich 
solche Nucleinsauremolekule umfaBt, bei denen es sich urn Frag- 
mente der SEQ ID NO 1 gemaB WO 95/00 664 oder der hierzu komple- 
mentaren Sequenz handelt, 

6. Satz nach einem der vorhergehenden Anspriiche, dadurch gekenn- 
zeichnet r daB die einzelnen Nucleinsauremolekule an denselben 
Strang von Nucleinsaure-lsolaten von Vertretern von Salmonella 
enterica-Subspezies hybridisieren , die dem Verfahren zu ihrem 
Nachweis unterworfen werden. 

7. Nucleinsauremolekul, das zu einem Satz gemaB einem der vor- 
hergehenden Anspriiche gehort oder fur einen derartigen Satz ver- 
wendbar ist, dadurch gekennzelchnet , daB die Sequenz des 
Nucleinsauremoleklils in einem Bereich von mindestens 10 aufein- 
anderf olgenden Nucleotiden seiner Nucleotidkette exakt mit einem 
Sequenzbereich mindestens eines Vertreters von Salmonella ente- 
rica-Subspezies gemaB einem der Anspriiche 1, 2 oder 3 liberein- 
stimmt, wobei der Sequenzbereich eine phylogenetisch konser- 
vierte Basensequenz oder einen Bereich dieser Basensequenz um- 
faBt oder darstellt. 

8. Nucleinsauremolekul nach Anspruch 7, dadurch gekennzelchnet , 
daB es in einem Bereich von mindestens 10 auf einanderf olgenden 
Nucleotiden seiner Nucleotidkette zu 100 % oder zu mindestens 80 
% identisch ist zu einer entsprechenden Zahl auf einanderf olgen- 
der Nucleotide einer oder mehrerer der folgenden Sequenzen oder 
ihrer komplementaren Sequenzen: 
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SEQ 


ID 


NO: 


1 


ATGGATCAGAATACGCCCCG 


SEQ 


ID 


NO: 


2 


ATGGATCAGAATACACCCCG 


SEQ 


ID 


NO: 


3 


CAGAATACGCCCCGTTCGGC 


SEQ 


ID 


NO: 


4 


CAGAATACACCCCGTTCGGC 


SEQ 


ID 


NO: 


5 


CAGAATACGCCCCGTTCAGC 


SEQ 


ID 


NO: 


6 


CAACCTAACTTCTGCGCCAG 


SEQ 


ID 


NO: 


7 


CAACCTAACTTCTGCACCAG 


SEQ 


ID 


NO: 


8 


CAACCTAACCTCTGCGCCAG 


SEQ 


ID 


NO: 


9 


CAACCTAACTTCTGCGCCAG 


SEQ 


ID 


NO: 


10 


CAGCCTAACTTCTGCGCCAG 



9. Nucleinsauremolekul , daciurch gekennzeichnet r daB es hin- 
sichtlich seiner Sequenz zu einem Nucleinsauremolekul gemafl ei- 
nem der Anspruche 7 oder 8 homolog ist und bei mindestens 10 
auf einanderf olgenden Nucleotiden seiner Nucleotidkette 

(i) mit einem Nucleinsauremolekul gemaJ3 einem der Anspruche 7 
oder 8 identisch ist oder 

(ii) in nicht mehr als einem Nucleotid von einem Nucleinsaure- 
molekul gema/3 einem der Anspruche 7 oder 8 abweicht oder 

(iii) in nicht mehr als zwei Nucleotiden von einem Nucleinsaure- 
molekul gemafi einem der Anspruche 7 oder 8 abweicht. 

10. Nucleinsauremolekul nach einem der Anspruche 7 bis 9, da- 
durch gekennzeichnet, daJ3 es 10 bis 250 und vorzugsweise 15 bis 
30 Nucleotide lang ist. 

11. Nucleinsauremolekul nach einem der Anspruche 7 bis 10, da- 
durch gekennzeichnet , dai3 es einzelstrangig ist oder einen kom- 
plementaren Strang aufweist* 

12. Nucleinsauremolekul nach einem der Ansprliche 7 bis 11, da- 
durch gekennzeichnet , daB es 

(i) als DNA oder 

(ii) als (i) entsprechende RNA oder 



GE&NDERTES BLATT 



- 8 - 



(iii) als PNA vorliegt, wobei des Nucleinsauremolekul gegebenen- 
falls in einer fur analytische Nachweisverf ahren , insbesondere 
auf Basis von Hybridisierung und/oder Amplif izierung , in an sich 
bekannten Weise modif iziert oder markiert ist. 

13. Nucleinsauremolekul nach Anspruch 12, dadurch gekennzeich- 
net, da/3 es sich um ein modif iziertes oder markiertes Nuclein- 
sauremoleklil handelt, bei dem bis zu 20 % der Nucleotide von 
mindestens 10 auf einanderf olgenden Nucleotiden seiner Nucleotid- 
kette Bausteine darstellen , die fur Sonden und/oder Primer an 
sich bekannt sind, insbesondere Nucleotide darstellen, die bei 
Bakterien nicht naturlich vorkommen. 

14. Nucleinsauremolekul nach Anspruch 12 oder 13 , dadurch ge- 
kennzeichnet, daB es sich um ein modif iziertes oder markiertes 
oder zusatzlich modif iziertes oder markiertes Nucleinsauremole- 
kul handelt, das in einer fur analytische Nachweisverf ahren an 
sich bekannten Weise eine oder mehrere radioaktive Gruppen, far- 
bige Gruppen, f luoreszierende Gruppen, Gruppen zur Immobilisie- 
rung an fester Phase, Gruppen flir eine indirekte oder direkte 
Reaktion, insbesondere flir eine enzymatische Reaktion, vorzugs- 
weise mit Hilfe von Antikorpern, Antigenen, Enzymen und/oder 
Substanzen mit Affinitat zu Enzymen oder Enzymkomplexen , 
und/oder anderweitige an sich bekannte modif izierende oder modi- 
fizierte Gruppen nucleinsaureahnlichen Aufbaus aufweist* 

15. Kit flir analytische Nachweisverf ahren, zum Nachweis von Bak- 
terien der Gattung Salmonella , gekennzeichnet durch 

(i) einen Satz von Nucleinsauremolekulen gemaB einem der An- 
sprliche 1 bis 6 oder 

(ii) durch ein oder mehrere Nucleinsauremoleklile gemaB einem 
der Anspriiche 7 bis 14. 

16. Kit nach Anspruch 15, dadurch gekennzeichnet, daB der Satz 
von Nucleinsauremoleklilen synthetisch hergestellt wurde und daB 
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dieser in zumindest zwei voneinander getrennten Syntheseansat zen 
hergestellt wurde. 

17. Kit nach Anspruch 16, dadurch gekennzeichnet , daJ3 der Kit 
keine degenerierten Nucleinsauremoleklile umfaBt. 

18. Verwendung eines Satzes von Nucleinsauremoleklilen gemaB ei- 
nem der Ansprliche 1 bis 6, eines oder mehrerer Nucleinsaure- 
molekule gemaB einem der Ansprliche 7 bis 14 oder eines Kits ge- 
ma/3 einem der Ansprliche 15 bis 17 zum Nachweis der An- oder Ab- 
wesenheit von Bakterien, welche Vertretern von Salmonella ente- 
jrica-Subspezies gemaB Anspruch 1, 2 oder 3 angehdren. 



19. Verwendung nach Anspruch 18, dadurch gekennzeichnet, da/3 man 
eine Nucleinsaurehybridisierung und/oder eine Nucleinsaureampli- 
f izierung durchf uhrt . 

20. Verwendung nach Anspruch 19, dadurch gekennzeichnet , da/3 man 
eine Polymerase-Kettenreaktion (PCR) als Nucleinsaureamplif ika- 
tion durchf uhrt. 



21. Verwendung nach Anspruch 18, 19 oder 20, dadurch gekenn- 
zeichnet, daJ3 man fur die nachzuweisenden Bakterien und die 
nicht-nachzuweisenden Bakterien Unterschiede ihrer genomischen 
DNA und/oder RNA an mindestens einer Nucleotidposition im Be- 
reich eines Nucleinsauremoleklils gemaB einem der Ansprliche 7 bis 
14 ermittelt und Vertreter einer Gruppe von Bakterien der Gat- 
tung Salmonella nachweist, insbesondere Vertreter von Salmonella 
en terica-Subspezies gemaB Anspruch 1, 2 oder 3 . 
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Patent claims 



1. Set of nucleic acid molecules by means of which, in a 
process for the detection of representatives of Salmonella 
enterica subsp. enterica, salamae, arizonae, diarizonae, 
houtenae, bongori and indica, all the representatives of 
those subspecies can be detected, which set of nucleic acid 
molecules is obtainable by 

(a) obtaining or deriving a first nucleic acid molecule 
(nucleic acid molecule 1) in a manner known per se using a 
nucleic acid isolate of a representative of one of the 
mentioned Salmonella enterica subspecies, which first 
nucleic acid molecule is specifically suitable as primer or 
probe for the detection of that representative or of 
further or all representatives of that one Salmonella 
enterica subspecies and possibly also of representatives of 
further Salmonella enterica subspecies, 

(b) obtaining or deriving a second nucleic acid molecule 
(nucleic acid molecule 2) in a manner known per se using a 
nucleic acid isolate of a different representative of one 
of the mentioned Salmonella enterica subspecies, which 
second nucleic acid molecule is specifically suitable as 
primer or probe for the detection of that representative or 
of further or all representatives of that different 
Salmonella enterica subspecies and possibly also of 
representatives of others of the mentioned Salmonella 
enterica subspecies, and 

(c) unless it is already possible to detect all the 
representatives of the mentioned Salmonella enterica 
subspecies using the nucleic acid molecules obtainable 
according to (a) and (b) , continuing to obtain or derive 
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nucleic acid molecules according to (a) and/or (b) until 
all the representatives of the mentioned Salmonella 
enterica subspecies can be detected using the obtained or 
derived set of nucleic acid molecules. 

2. Set of nucleic acid molecules according to claim 1, 
characterised in that the nucleic acid isolates comprise or 
are phylogenet ically conserved base sequences or regions of 
those base sequences. 

3 • Set of nucleic acid molecules according to claim 1 or 
claim 2, characterised in that the individual nucleic acid 
molecules or some of the nucleic acid molecules hybridise 
to 

(i) different phylogenetically conserved base sequences, or 

(ii) one and the same phylogenetically conserved base 
sequence at non-overlapping sequence regions, or 

(iii) one and the same phylogenetically conserved base 
sequence at overlapping sequence regions, 

4. Set of nucleic acid molecules, especially according to 
any one of the preceding claims, by means of which, in a 
process for the detection of representatives of Salmonella 
enterica subsp . enterica, salamae, arizonae, diarizonae / 
houtenae, bongori and indica, all the representatives of 
those subspecies can be detected, characterised in that the 
set for an individual nucleic acid molecule, for a number 
of its individual nucleic acid molecules or for each of its 
individual nucleic acid molecules in each case comprises at 
least one further nucleic acid molecule that, in a region 
of at least 10 successive nucleotides of their nucleotide 




- - 34 - 



chains, corresponds to less than 100% but to at least 80% 
of the base sequence. 

5. Set according to claim 4, characterised in that the set 
for an individual nucleic acid molecule, for a number of 
its individual nucleic acid molecules or for each of its 
individual nucleic acid molecules in each case comprises at 
least one further nucleic acid molecule that, in a region 
of at least 10 successive nucleotides of their nucleotide 
chains, differs from the other or further nucleic acid 
molecule in precisely one base position. 

6. Set according to either claim 4 or claim 5, 
characterised in that it comprises one or more, but not 
exclusively, nucleic acid molecules that are fragments of 
the SEQ ID NO 1 according to WO 95/00 664 or of its 
complementary sequence. 

7. Set according to any one of the preceding claims, 
characterised in that the individual nucleic acid molecules 
hybridise to the same strand of nucleic acid isolates of 
representatives of Salmonella, enterica subspecies that are 
being subjected to the process for their detection. 

8. Nucleic acid molecule that belongs to a set according to 
any one of the preceding claims or that can be used for 
such a set, characterised in that, in a region of least 10 
successive nucleotides of its nucleotide chain, the 
sequence of the nucleic acid molecule corresponds exactly 
to a sequence region of at least one representative of 
Salmonella, enterica subspecies according to either claim 1 
or claim 4, the sequence region comprising or being a 
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phylogenetically conserved base sequence or a region of 
that base sequence, 

9. Nucleic acid molecule according to claim 8, 
characterised in that, in a region of at least 10 
successive nucleotides of its nucleotide chain, it is 100% 
or at least 80% identical to a corresponding number of 
successive nucleotides of one or more of the following 
sequences or their complementary sequences : 



SEQ 


ID 


NO: 


1 


ATGGATCAGAATACGCCCCG 


SEQ 


ID 


NO: 


2 


ATGGATCAGAATACACCCCG 


SEQ 


ID 


NO: 


3 


CAGAATACGCCCCGTTCGGC 


SEQ 


ID 


NO: 


4 


CAGAATACACCCCGTTCGGC 


SEQ 


ID 


NO: 


5 


CAGAATACGCCCCGTTCAGC 


SEQ 


ID 


NO: 


6 


CAACCTAACTTCTGCGCCAG 


SEQ 


ID 


NO: 


7 


CAACCTAACTTCTGCACCAG 


SEQ 


ID 


NO: 


8 


CAACCTAACCTCTGCGCCAG 


SEQ 


ID 


NO: 


9 


CAACCTAACTTCTGCGGCAG 


SEQ 


ID 


NO: 


10 


CAGCCTAACTTCTGCGCCAG 



10. Nucleic acid molecule characterised in that, in 
respect of its sequence, it is homologous to a nucleic acid 
molecule according to any one of the preceding claims and, 
in at least 10 successive nucleotides of its nucleotide 
chain, 

(i) is identical to a nucleic acid molecule according to 
any one of the preceding claims, or 

(ii) differs from a nucleic acid molecule according to any 
one of the preceding claims in not more than one 
nucleotide, or 
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(iii) differs from a nucleic acid molecule according to any 
one of the preceding claims in not more than two 
nucleotides . 

11. Nucleic acid molecule according to any one of the 
preceding claims, characterised in that it is from 10 to 
250 nucleotides long, and preferably from 15 to 30 
nucleotides long. 

12 . Nucleic acid molecule according to any one of the 
preceding claims, characterised in that it is single- 
stranded or has a complementary strand* 

13 . Nucleic acid molecule according to any one of the 
preceding claims, characterised in that it is present 

(i) as DNA, or 

(ii) as RNA corresponding to (i) , or 

(iii) as PNA, the nucleic acid molecule where appropriate 
having been modified or labelled in a manner known per 
se for analytical detection processes, especially 
detection processes based on hybridisation and/or 
amplification . 

14. Nucleic acid molecule according to claim 13, 
characterised in that it is a modified or labelled nucleic 
acid molecule in which up to 20% of the nucleotides of at 
least 10 successive nucleotides of its nucleotide chain are 
building blocks known per se as probes and/or primers, 
especially nucleotides that do not occur naturally in 
bacteria . 
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15 . Nucleic acid molecule according to claim 13 or claim 
14, characterised in that it is a modified or labelled or 
additionally modified or labelled nucleic acid molecule 
that comprises, in a manner known per se for analytical 
detection processes, one or more radioactive groups, 
coloured groups, fluorescent groups, groups for 
immobilisation on a solid phase, groups for an indirect or 
direct reaction, especially for an enzymatic reaction, 
preferably using antibodies, antigens, enzymes and/or 
substances having an affinity for enzymes or enzyme 
complexes, and/or other modifying or modified groups of 
nucleic-acid-like structure that are known per se. 

16. Kit for analytical detection processes, especially for 
the detection of bacteria of the Salmonella genus, 
characterised by 

(i) a set of nucleic acid molecules according to any one 
of claims 1 to 7, or 

(ii) one or more nucleic acid molecules according to any 
one of claims 8 to 15. 

17. Kit according to claim 16, characterised in that the 
set of nucleic acid molecules was produced synthetically 
and that it was produced in at least two separate synthesis 
batches . 

18. Kit according to claim 17, characterised in that the 
kit does not comprise any degenerate nucleic acid 
molecules . 

19. Use of a set of nucleic acid molecules according to any 
one of claims 1 to 7, of one or more nucleic acid molecules 
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according to any one of claims 8 to 15 or of a kit 
according to any one of claims 16 to 18 to detect the 
presence or absence of bacteria belonging to a group of 
bacteria of the Salmonella genus, especially of 
representatives of Salmonella enterica subspecies according 
to claim 1 or claim 4. 

20. Use according to claim 19, characterised in that 
nucleic acid hybridisation and/or nucleic acid 
amplification is carried out, 

21. Use according to claim 20, characterised in that a 
polymerase chain reaction (PCR) is carried out as nucleic 
acid amplification . 

22. Use according to claim 19, 20 or 21, characterised in 
that differences between the genomic DNA and/or RNA of the 
bacteria to be detected and of the bacteria that are not to 
be detected are determined at at least one nucleotide 
position in the region of a nucleic acid molecule according 
to any one of claims 8 to 15 and representatives of a group 
of bacteria of the Salmonella genus are detected, 
especially representatives of Salmonella enterica 
subspecies according to claim 1 or claim 4. 



